
 TT-CTGCTTAGCTCTATTTTGATATGTTTGGCAATTCATTCTGAGCACCCTGCGTTCTTT
 TT-CTGCTTAGCTCTGTTTTGATATGTTTGGCAATTCATTCTGAGCACCCTGCGTTCTTT
 TT-CTGCTTAGCTCTATTTTGATATGTATGGCAATTCATTCTGAGCACCCTGCGTTCTTT
 TT-CTGCTTAGCTCTATCTTGGTATGTTTGGCAATTCATTCTGAGCACCCTGCCTTCTTT
 TTTCCGCTTCGCTATATTTT-ATATGTACAGCAATTCATTCCGAGCACCCTGCGTCCCCT
 TT CtGCTTaGCTcTaTtTTgaTATGTttgGCAATTCATTCtGAGCACCCTGCgTtCttT

Bai.Dog.1    1 GTTTGTAGCTCAA-TCAATACTAGGTGTTTCTGTGCTGTGGCCTAATTTCCTCA--TTGC
Bai.Hum.1    1 GTTTGTAGCTCAA-TCAATACTAGGTGTTTCTGTGCTGTGGCCTAATTTCCTCA--TTGC
Bai.Rat.1    1 GTTTGTAGCTCAA-TCAATACTAGGTGTTTCTGTGCTGTGGCCTAATTTCCTCA--TTGC
Bai.Mou.1    1 GTTTGTAGCTCAA-TCAATACTAGGTGTTTCTGTGCTGTGGCCTCATTTCCTCA--TTGC
Bai.Chi.1    1 GTTTGTAGCTAAAATCAATATTAGGTGTTTTTGTGCTGTGGCCTAATTCCCTCACATTGC
consensus    1 GTTTGTAGCTcAA TCAATAcTAGGTGTTTcTGTGCTGTGGCCTaATTtCCTCA  TTGC
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 TTTTAACTGA-TATATAATGC-GTTCT--TTCACAGTAGCTTGTCTAATGGCTGCTAGAA
 TTT-AACTGA-TATATAATGC-ACTCT--TTCATAGTAGCTTGTCTAATTGCTGCTAGAG
 TGT-AACTGA-TGTATAATGC-TTTCTCTTTGATAGTAGCTTGTCTAATTACTGCTAGGG
 TTT-AACTGA-TGTATAATGC-TTTCTCTTTCATAGTAGCTTGTCTAATTATTTCTAGAG
 GTT-AATTGAGTCTTTTCTACCTTTTTCTTACACTCTTGCTCTCTTAGTAGTTTCTAAAT
 ttT AAcTGA TaTaTaaTgC ttTcTctTtcAtagTaGCTtgtcTAaTtgcTgCTAgag

Acv.Rat.2    1 GTTCGTAAACTCTGCATGAATATTACCTTTCTCTAATGATGCTT--GGTTTGACTGTGTT
Acv.Mou.2    1 GTTTGTAAACTCTGCATGGATATTATCTTTCTCTAATGATGCTT--GTTTTGCATATGTT
Acv.Dog.2    1 GTTTGTAAAATCTGCATGAATATTATCTTTCTCTAATGA-GCTTTGGTTTTGCAT-TGTT
Acv.Hum.2    1 GTTTGTAAAATCTGCATGAATATTATCTTTCTCTAATGA-GCCTTGGTTTTGCATATGTT
Acv.Chi.2    1 GTTTGTAAACTCTGCATGTATATTATCTTTCTCTAAT-ATGCTTTTGTTTCTCAC-AGTT
consensus    1 GTTtGTAAAcTCTGCATGaATATTAtCTTTCTCTAATgAtGCtTt GtTTtgcatatGTT
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 GAGGCTATTAAATACATCTGTTTCTGTCTTCTGCACT-TTTTCAGTCTCCTTTTGACATT
 GATGCTATTAAATACATCTGTTTCTGTCTTCTGCACT-TTTTCAATCTCCCTTTGACATT
 GATGCTATTAAATACATCTATTTCTATCTTCTGCACT-TTT-CAGTCTTCTTTTGACATT
 GATGCTATTAAATACATCT----CTATCTTCTGCACT-TTT-CAGT-TTCCTTTGACATT
 AAAGCTATGAATAAC--CT-----TAACTTCT-CATTGTTTTCAGTTTTCTTTT-AGAGA
 gAtGCTATtAAatACatCTgtttcTatCTTCTgCAcT TTTtCAgTcTtCtTTTgAcAtt

Rik.Rat.3    1 GTAAATTTGCATGTCTTTTAAATCACTT----CTTTCATTTC-CTTTT-AATTAAAA--T
Rik.Mou.3    1 GTAAATTTGCATGTCTTTTAAATCACTT----CTTTCATTTT-CTTTTTAATTAAAA--T
Rik.Hum.3    1 GTAAATTTGCATGTCTTGTAAATCACTTTCTTCTTTTGTTTT-CTTTTAAATTAAAAA-T
Rik.Dog.3    1 GTAAATTTGCATGTCTTGTAAATCACTTCCTTCTTTTTTTTTTCTGTTTAATTAAAAAAT
Rik.Chi.3    1 GTAAATCTGCATGTCTTGTGTTTCATCT----CTTT-------CTATT--ATTAAAGTGC
consensus    1 GTAAATtTGCATGTCTTgTaaaTCActT    CTTT atttt CTtTT aATTAAAa  t

 TT-CtGCTTaGCTcTaTtTTgaTATGTttgGCAATTCATTCtGAGCACCCTGCgTtCttT  1 GTTTGTAGCTcAA- TCAATAcTAGGTGTTTcTGTGCTGTGGCCTaATTtCCTCA-- -TTGC  120

 120  gAtGCTATtAAatACatCTgtttcTatCTTCTgCAcT-TTTtCAgTcTtCtTTTgAcAtt 1 GTAAATtTGCATGTCTTgTaaaTCActT- --- CTTT- atttt- CTtTT- aATTAAAa- - t

 120  ttT- AAcTGA-TaTaTaaTgC- ttTcTctTtcAtagTaGCTtgtcTAaTtgcTgCTAgag 1 GTTtGTAAAcTCTGCATGaATATTAtCTTTCTCTAATgAtGCtTt-GtTTtgcatatGTT
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